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RESUMEN

Antecedentes: la leucemia mieloide crónica representa 15% de las leucemias del adulto. Su distinción temprana de otros síndromes 

del diagnóstico requiere detectar el cromosoma Philadelphia o el reordenamiento genético subyacente BCR-ABL, cuya determinación por 
transcripción reversa y reacción en cadena de la polimerasa (PCR) resulta un método más sensible.
Objetivo: evaluar el reordenamiento molecular BCR-ABL y determinar la frecuencia de sus principales genes de fusión con RT-PCR 
cualitativa.
Material y método: estudio transversal, descriptivo, que incluyó a 27 pacientes con diagnóstico clínico-morfológico de leucemia mieloide 
crónica atendidos en el servicio de Hematología del Hospital CQ Hermanos Ameijeiras entre enero de 2006 y julio de 2011. El estudio 
molecular se realizó en el Laboratorio de Genética Molecular de dicha institución. Para determinar la existencia de BCR-ABL en 27 pacientes 
con diagnóstico presuntivo de leucemia mieloide crónica se aplicó una variante cualitativa de esa metodología. 
Resultados:
Las variantes b3a2, b2a2, y e1a2 de BCR-ABL se detectaron en 60, 32 y 8% de los pacientes positivos, respectivamente. Hubo mayor 
ocurrencia de b2a2 en mujeres (40%) que en hombres (27%), mientras que e1a2 se detectó exclusivamente en ellos. No se encontraron 
coexpresiones de los transcriptos determinados. 
Conclusiones: los resultados apoyan la utilidad diagnóstica de la metodología utilizada y ameritan el estudio de más pacientes con 
leucemia mieloide crónica para corroborar las frecuencias genéticas obtenidas y valorar su relación con parámetros de interés pronóstico.
Palabras clave: leucemia mieloide crónica, reordenamiento BCR-ABL, transcriptos de fusión, transcripción reversa, reacción en cadena 
de la polimerasa (PCR).

ABSTRACT

Background: Chronic myeloid leukemia (CML) represents 15% of leukemias in adults. Its early recognition from other myeloproliferative 
syndromes is fundamental for beginning treatment and increasing chances for a favorable outcome. Detection of Philadelphia chromosome 

and polymerase chain reaction is a more sensitive method. 
Material and method: Here we applied a qualitative variant of that methodology for BCR-ABL detection in 27 patients with CML diagnosis. 
Results:
were found in 60%, 32% and 8% of positive patients, respectively. Gender analysis revealed a greater presence of b2a2 in women (40%) 
than in men (27%). Variant e1a2 was exclusively detected in the latter. No co-expression of the transcripts tested was found. 
Conclusions: These results support the diagnostic utility of the methodology employed and warrant the evaluation of a higher amount of 
CML patients for corroborating the genetic frequencies encountered and assessing their relationship with prognostic parameters.  
Key words: Chronic myeloid leukemia, BCR-ABL rearrangement, fusion transcripts, reverse transcription, polymerase chain reaction (PCR).
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Cuadro 1. Distribución por sexo de las frecuencias de los trans-
criptos de fusión BCR-ABL detectados

Sexo Negativos al 
BCR-ABL

Positivos al BCR-ABL Total de 
pacientesb3a2 b2a2 e1a2

Masculino - 9 (60%) 4 (27%) 2 (13%) 15

Femenino 2 (17%) 6 (60%) 4 (40%) - 12

DISCUSIÓN

-

enfermedad.1
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