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RESUMEN

Redondoviridae es un virus circular pequefio de la familia de ADN,
descubierto por datos de secuencia metagenémica, se encontré
en pulmén humano y muestras de orofaringe; se identificaron por
primera vez genomas de dichos virus alineados a secuencias
metagenémicas de pulmones de dos donantes de 6rganos. De
los virus de ADN, los redondovirus fueron los segundos mas
abundantes, superado sélo por Anellovirus. La prevalencia de
redondovirus fue similar en cohortes de pacientes aparentemente
sanos, aunque mayores cantidades de genoma sugirieron niveles
absolutos mas altos en los sujetos enfermos.
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INTRODUCCION

La familia Circoviridae incluye dos géneros, Circovi-
rus y Ciclovirus. Los miembros del género Circovirus
s6lo han sido identificados en vertebrados, mientras
gue los miembros del género de Ciclovirus se han
identificado tanto en vertebrados como invertebra-
dos. La especie mas representativa del género
Circovirus es el Circovirus porcino 1y la especie para
el género Ciclovirus esta asociado con el hombre.*

La familia Circoviridae son virus que han sido
identificados por secuencia metagendmica de
muestras de diversas especies de mamiferos y
esporadicamente en humanos. Otra familia de virus,
la Smacoviridae, recientemente identificada, se ha
detectado en heces de mamiferos, aunque los hués-
pedes definitivos son desconocidos. Se han hecho
estudios en el aparato respiratorio humano de virus

ABSTRACT

Redondoviridae, is a small circular virus, of the DNA family,
discovered by metagenomic sequence data, was found in human
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circulares de cadena sencilla (ADNss), incluyendo
un grupo diverso de virus con ADN circular, mono-
catenario, que codifica Rep (CRESS, por sus siglas
en inglés) asociado a cerdos asi como en lavado
broncoalveolar de donantes de 6rganos humanos,
lo que plantea la posibilidad de haber detectado un
virus humano no descrito.

Los virus CRESS son altamente divergentes
de otras familias virales, presentes en muestras
respiratorias y orales humanas. Algunos de ellos
pertenecen a las familias Circoviridae, Geminiviridae,
Nanoviridae y Genomoviridae. Sin embargo, la mayo-
ria de ellos aun no estan clasificados y pertenecen a
otras familias que ni siquiera han sido denominadas.?

Los genomas de CRESS son diferentes, por lo
cual se establece una familia viral, nombrada Redon-
doviridae (redondo - espafiol para «redondo»), que
contiene los géneros Vientovirus y Brisavirus (del
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espafiol palabras para «viento» y «brisa», aludiendo
a su descubrimiento en el tracto respiratorio). La
distribucion de Rondavirus demostré que eran
los segundos virus mas prevalentes en muestras
respiratorias humanas, después de Anellovirus, en
muestras de estudios metagendémicos virales. Anali-
sis de representacion de Rondavirus en numerosos
entornos y muestras asociadas al huésped revelaron
asociacién de Redondoviridae con enfermedad
periodontal y enfermedad critica aguda.

Los Redondoviridae son eucariotas. Esto apoya
la idea de que las secuencias de Rondavirus no se
derivaron de la contaminacion ambiental y no son
bacteriéfagos.

Los redondovirus comparten algunas caracteristi-
cas gendmicas con otros virus CRESS, pero mues-
tran varias caracteristicas Unicas. Los redondovirus
son similares entre si que con otras familias CRESS,
por identidad proteica y organizacién del genoma.

Se han detectado secuencias metagenémicas
de redondovirus en cavidad oral humana (3.8%),
pulmén (3.3%), nasofaringe (0.95%) e intestino
(0.59%). Es infrecuente la deteccion en muestras
intestinales, lo que refleja un sitio para la replicacién
o0 el paso transitorio después de la deglucion, lo cual
sigue siendo incierto. Hasta el momento no se han
encontrado redondovirus en muestras marinas o de
suelo. No se puede descartar que los virus redondos
colonicen otras especies de animales.

El redondovirus generalmente es detectable
durante un periodo de dos a tres semanas, lo que
sugiere persistente colonizacion. Los redondovirus
se han encontrado en individuos sanos y en aquellos
en estado critico.

Posibles asociaciones de redondovirus en pato-
logias humanas se han encontrado en muestras
gingivales de sujetos con periodontitis, en muestras
de orofaringe y nasofaringe de sujetos febriles,
muestras orales de sujetos con artritis reumatoide,
muestras en heces de sujetos con enfermedad intes-
tinal inflamatoria y muestras fecales de sujetos con
inmunodeficiencia asociada al virus de inmunodefi-

ciencia humana (VIH). Una proporcion considerable
de muestras positivas a redondovirus provenian
de estudios de enfermedad periodontal, pacientes
qgue sufrian o se recuperaron de periodontitis. Se
cuantific6 el virus en las arcadas dentales para cada
sujeto muestreado y se encontré una menor cantidad
de redondovirus después de la recuperacion. Otro
estudio comparé la presencia del virus en cuestion,
en dos grupos con periodontitis crénica; un grupo
recibié tratamiento con enjuague de hipoclorito
de sodio al 0.25%, mientras que el otro recibié un
enjuague con agua. Se concluyé que los sujetos cuya
periodontitis no mostré mejoria, tuvieron un mayor
namero de lecturas asignadas a genomas del virus.

Es posible que la infeccién y replicacion del
redondovirus pueda ayudar a mantener el estado
inflamatorio asociado a la periodontitis y contribuir a
la progresién de la enfermedad.®®
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